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本人在2014年共发表SCI论文11篇，其中共同通讯作者论文4篇，包括Chem. Commun. 1篇, J. Poteome Res. 2篇，Anal. Bioanal. Chem. 1篇，申请中国发明专利2项。

1）反相C18-多孔石墨化固相萃取策略在N-糖基化样品预处理中的应用。C18吸附剂对疏水性强的肽段具有很好的保留，而PGC则对短小的亲水性强的肽段有强的保留，因此我们将反相C18吸附剂与PGC吸附剂相结合，用于N-糖基化样品的SPE纯化过程。结合后续的亲水富集策略和LC-MS/MS分析手段对N-糖基化位点进行分析，发现与单纯的C18 SPE策略相比，C18-PGC SPE策略对N-糖基化位点的鉴定数目增加了28.5%。

2）五重二甲基标记蛋白质组高通量定量分析。二甲基同位素标记方法，即在N端和赖氨酸残基引入二甲基质量标签，操作简单、经济、并且可以应用于各种生物样品。但是目前该方法最多应用与复杂样品的三重定量，限制了方法的通量。本研究在一级谱水平将方法扩展到五重标记，而不改变传统的操作流程。Lys-C蛋白酶的应用使得酶解后肽段有两个标记位点，从而保证相邻同位素峰的差异为4Da。后续在HeLa细胞蛋白组和磷酸蛋白组的应用证实了方法的高准确性。

3）人肝糖基化蛋白质组规模化分离鉴定。我们通过结合多酶酶解策略，亲水作用色谱和酰肼化学富集方法以及两种不同类型的质谱鉴定方法建立了一种用于复杂生物样品中N-糖基化蛋白质组大规模鉴定的系统。将该系统用于人肝样品中N-糖基化蛋白质的鉴定，共得到了14,498条N-糖基化肽段，对应2,210个糖基化蛋白质和4,793个N-糖基化位点。这是当前最大的人类糖基化位点数据库，也是哺乳动物单个组织最大的糖基化蛋白质数据集。
4）基于三维液相色谱分离的样品处理方法应用于肝癌组织的大规模定量蛋白质组学分析。为了比较肝癌和正常肝组织蛋白差异情况，我们发展了一种基于反相－强阳离子交换－反相三维液相色谱分离的样品处理方法，其特征是在第一维的固相微萃取柱上同时实现了样品的纯化、二甲基标记和高pH值条件下预分级处理的过程。由于样品纯化、二甲基标记和预分级都在同一根色谱柱上进行，这一过程大大消除了样品的损失和污染物的引入。最终我们共得到了2759个蛋白的定量结果，这是目前来源于人肝癌组织的规模最大的定量蛋白质组学数据集。在这2759个准确定量的蛋白中，有648个蛋白在肝癌和正常肝组织中发生三倍以上的显著变化。

入选中国科学院青年创新促进会会员，中国分析测试协会青年学术委员会委员并担任第十三届全国青年分析测试学术报告会学术委员会委员，中国蛋白质组青年委员会会员；担任所青促会学术交流部部长，组织开展了对中科院化学所和北京大学化学学院的青年学术交流活动；担任18室党支部青年委员，组织开展了第一届新生-老生科研经验交流会。



